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内容概要

药物生物信息学是伴随人类基因组计划的实施和深入而蓬勃发展起来的一门新兴学科，它综合应用生
命科学、数学、计算机科学等多学科的理论和方法，对伴随基因组计划产生的海量生物信息进行整理
和分析，然后应用于药物的设计和开发，以达到合理药物设计的目的。
    药物生物信息学是一门应用性、实践性强的学科。
为突出这一特点，本书偏重于药学相关生物信息的获取、分析和在药物开发的应用，内容上涵盖了生
物信息学概述，必备的信息技术基础，常用的生物信息及医药信息资源，序列比对及数据库搜索基本
方法，核酸序列分析方法，蛋白质序列分析方法，新药开发相关生物信息学软件，计算机辅助药物设
计，计算机辅助疫苗设计，生物芯片和药物基因组学等，较全面地阐述了生物信息学基本原理、分析
方法、常用软件以及在药物开发各环节上的应用。
　　本书可作为医药学、生命科学相关高年级本科生、研究生教材，也可作为药物研发人员和其他专
业师生学习参考。

Page 2



第一图书网, tushu007.com
<<药物生物信息学>>

书籍目录

第一章　生物信息学概述　第一节　生物信息学及其发展　第二节　生物信息学的研究领域　第三节
　生物信息学在药学领域的应用　参考文献第二章　计算机网络基础　第一节　Internet简介　第二节
　Internet提供的服务　第三节　搜索引擎及其使用　参考文献第三章　核酸序列及基因组数据库　第
一节　核酸序列数据库　第二节　基因组与功能基因组数据库　参考文献第四章　蛋白质序列及结构
数据库　第一节　蛋白质序列数据库　第二节　蛋白质序列复合数据库　第三节　蛋白质结构数据库
　第四节　蛋白质结构分类数据库　参考文献第五章　生物医学信息检索　第一节　集成式数据库检
索系统　第二节　生物医药文献资源　参考文献第六章　序列比对方法和相似性搜索　第一节　概述
　第二节　双重序列比对　第三节　多序列比对　第四节　点阵作图法　第五节　序列比对的统计学
显著性　第六节　数据库中的相似性搜索　参考文献第七章　核酸序列分析　第一节　基因结构分析
　第二节　核酸序列组装和基因定位分析　第三节　新基因的发现及功能预测　参考文献第八章　蛋
白质序列分析　第一节　蛋白质组成及基本性质　第二节　蛋白质二级结构预测　第三节　特殊结构
或结构特征分析　第四节　蛋白质三级结构预测　参考文献第九章　新药开发中的生物信息学软件　
第一节　概述　第二节　PCR引物设计及其软件介绍　第三节　DNA序列分析软件　第四节　蛋白质
列分析软件　第五节　序列比对软件　第六节　RNA结构预测及其软件介绍　第七节　生物信息软件
的工业标准GCG简介　第八节　生物分子与建模软件InsightⅡ　参考文献第十章　计算机辅助药物设
计　第一节　生物信息学与药物设计　第二节　先导化合物的计算机辅助设计　第三节　先导化合物
的计算机辅助优化　第四节　新型多肽及蛋白质分子设计　参考文献第十一章　计算机辅助疫苗设计
　第一节　免疫学基本概念　第二节　免疫应答　第三节　抗原表位预测方法　第四节　计算机辅助
疫苗设计相关软件及应用　参考文献第十二章　生物芯片技术　第一节　基因芯片　第二节　蛋白质
芯片　第三节　生物芯片技术在新药研究中的应用　第四节　生物芯片与生物信息学　参考文献第十
三章　药物基因组学　第一节　药物基因组学的发展　第二节　药物基因组学的研究内容和方法　第
三节　药物基因组学的应用前景　参考文献附1　生物信息学大事记附2　FASTA和BLAST搜索参考附3
　生物信息学常用数据库

Page 3



第一图书网, tushu007.com
<<药物生物信息学>>

版权说明

本站所提供下载的PDF图书仅提供预览和简介，请支持正版图书。

更多资源请访问:http://www.tushu007.com

Page 4


